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Resumen de la comunicaciéon

Streptococcus suis es una bacteria Gram positiva comensal en el tracto respiratorio superior de
los cerdos, pero es también un microorganismo patégeno, el cual causa endocarditis, artritis, y
meningitis (enfermedad estreptocdcica porcina). Se le considera una de las principales causas de
mortalidad en la produccién porcina, generando importantes pérdidas econémicas a nivel global.
Su principal tratamiento es mediante antibiéticos B-lactamicos.

Previamente analizamos la resistencia a 6 B-lactamicos (Amoxicilina, Amoxicilina / Acido Clavulanico,
Ampicilina, Cefquinoma, Ceftiofur y Penicilina G) de 116 aislados invasivos de S. suis aislados
en Espafa. Los antibidticos testados mostraron tasas de resistencia inferiores al 3%, excepto la
Penicilina G, en la que se obtuvieron resistencias en un 33% de los aislados. En este estudio, se
analizé el origen genético de la resistencia a la Penicilina G en 19 aislados de diferentes linajes
genéticos. Para ello, se secuenciaron los genes pbp1a, pbp2b, pbp2x y mraY de estos aislados, y se
compararon con los de la cepa de referencia P1/7, sensible a B-lactamicos. Las cepas resistentes
mostraron una mayor variabilidad en la secuencia aminoacidica de PBP2X, PBP2b y MraY (2,6 -
6,6%) respecto a las sensibles (0,1 - 1%) (p < 0,05). Aunque en la PBP1a también se observd una
variabilidad aminoacidica de 0,7% y 0,9% en aislados sensibles y resistentes, respectivamente,
la diferencia no fue significativa. La relaciéon entre sustituciones no sinénimas y sinébnimas del
gen pbp1a fue 0,13, superior al resto de genes (0,04 - 0,08), indicando que este gen es el menos
conservado. Analisis bioinformaticos mostraron evidencias de recombinacion en varios genes, tales
como pbp1ay pbp2b. Estos resultados confirman la importancia de las proteinas de unién a las
penicilinas y MraY en la generacién de antibiorresistencias a B-lactamicos en S. suis, y sugiere que
su origen puede ser causado por transferencia genética horizontal.
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